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Показаны документы, содержащие фрагменты текста из документа

 http://www.mce.biophys.msu.ru/archive/doc21731/doc.pdf.









1. Heliophysics, Internal structure and seismology

This home page belongs to small group of scientists working at . Sternberg Astronomical Institute which is a part of Moscow State University . ... Электронная библиотека научно-технической и художественной литературы (доступна только из ГАИШ) . ... Local staff . Dr. Edward Kononovich (konon -at- sai.msu.ru), Associate Professor . ... Dr. Sergey Ayukov (asv -at- sai.msu.ru), Research Fellow, Webmaster of the group . ... Joint seminar of Solar Studies Structure Group and Solar Photometry Group . ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://crydee.sai.msu.ru/ -- 5.6 Кб -- 21.03.2012

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>778) - crydee.sai.msu.ru/ )






    






2. S

S .. ... a database of structures of DNA-protein and RNA-protein complexes. ... a program for finding hydrophobic clusters in 3D structures of macromolecules . ... search of conserved hydrophobic clusters in aligned 3D structures of protein families . ... a program for analysis of multiple alignments . ... a program for automatic detection of aligned blocks in a multiple protein alignment. ... a program for detection of aligned blocks in a multiple alignment of sequences of PDB chains. ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://monkey.belozersky.msu.su/ -- 7.7 Кб -- 02.10.2015

    
      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://monkey.genebee.msu.ru/ -- 7.7 Кб -- 02.10.2015

    
      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://mouse.belozersky.msu.ru/ -- 7.7 Кб -- 02.10.2015

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>6133) - monkey.belozersky.msu.ru/ )
	DNA/RNA-Protein structures







    






3. Peters C.A., Steenbrink J.H. - Mixed Hodge Structures :: Электронная библиотека

Электронная библиотека Попечительского совета . ... Peters C.A., Steenbrink J.H. - Mixed Hodge Structures . ... Название: Mixed Hodge Structures . Авторы: Peters C.A., Steenbrink J.H. Язык: . ... Электронная библиотека попечительского совета мехмата МГУ , 2004-2016 . ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://lib.mexmat.ru/books/32734 -- 14.5 Кб -- 10.04.2016

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>14143) - lib.mexmat.ru/ )
	Zwicky F. - On the Possible Influence of the Mosaic Structure of Crystals on

	Rigden D.J. (ed.) - From Protein Structure to Function with Bioinformatics ::

	Webster d. - Protein Structure Prediction. Methods and Protocols :: Электронная







    






4. Proteins: Structure, Function and Bioinformatics - журнал | ИСТИНА -

 ... Другие названия журнала: PROTEINS-STRUCTURE FUNCTION AND BIOINFORMATICS , Proteins: Structure, Function, and Bioinformatics . ... Khrenova Maria G. , Grigorenko Bella L. , Mironov Vladimir A. , Nemukhin Alexander V. в журнале Proteins: Structure, Function and Bioinformatics , том 83, ? ... Glyakina A.V. , Likhachev I.V. , Balabaev N.K. , Galzitskaya O.V. в журнале Proteins: Structure, Function and Bioinformatics , том 82, ? ... в журнале Proteins: Structure, Function and Bioinformatics , том 78, ? ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://istina.msu.ru/journals/447748/ -- 34.4 Кб -- 12.04.2016

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>8093) - istina.msu.ru/ )
	Biochimica et Biophysica Acta (BBA)/Protein Structure and Molecular Enzymology

	Journal of Biomolecular Structure and Dynamics - журнал | ИСТИНА -

	Proteins: Structure, Function and Genetics - журнал | ИСТИНА - Интеллектуальная







    






5. Structure of the Chemistry Department of Moscow State University

The department was founded in 1933. ... The  department  is dedicated to preparing students for academic and teaching careers in following fields:  colloid   chemistry  (physical  chemistry , natural  dispersed  systems, micro-emulsions,  colloid   chemistry  of proteins, liquid crystals, nano- dispersed  systems), physicochemical mechanics (Rebinder effect, dispersion and processing of  materials , preparation of construction ... Copyright (C) Chemisty Department of Moscow State University . ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://www.chem.msu.ru/eng/chairs2/colloid/welcome.html -- 8.5 Кб -- 28.02.2014

    
      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://chem.msu.ru/eng/chairs2/colloid/welcome.html -- 8.5 Кб -- 10.04.2016

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>2225) - chem.msu.ru/ )
	The influence of crystallization conditions and postcrystallization processes

	PC Crystal Chemistry Analysis of Organic Crystal Structures

	Laboratory of structure and quantum mechanics of molecules







    






6. Structure, properties, and functions of the human small heat-shock protein

 ... Structure, properties, and functions of the human small heat-shock protein HSP22 (HspB8, H11, E2IG1): a critical review. ... The recently described human HSP22 belongs to the superfamily of small heat-shock proteins containing a conservative alpha-crystallin domain. ... Therefore, an investigation of the structure and properties of HSP22 is desirable for understanding its multiple functions. ... Depending on the cell type and its expression, HSP22 might have either pro- or anti-apoptotic effects. ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://www.biochem.bio.msu.ru/publications/publication.php?pubmedID=17722063 -- 5.0 Кб -- 01.10.2012

    
      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://biochem.bio.msu.ru/publications/publication.php?pubmedID=17722063 -- 5.0 Кб -- 01.10.2012

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>125) - biochem.bio.msu.ru/ )
	Effect of mutations in the beta5-beta7 loop on the structure and properties of

	Structure and properties of K141E mutant of small heat shock protein HSP22

	Quaternary structure of human small heat shock protein HSPB6 (Hsp20) in crowded







    






7. Кафедра фотоники и физики микроволн МГУ

 ... История кафедры . ... младших курсов . ... Уважаемые студенты 1-го, 2-го и 3-го курсов! ... Семинар кафедры проходит по пятницам в 15.20 в комн. ... а также на стендах кафедры на 2-м и 4-м этажах. Информацию о более ранних событиях см. в разделе "Жизнь кафедры" . ... 119991, Москва, Ленинские горы, д.1, стр.2, МГУ имени М.В.Ломоносова, физический факультет, кафедра фотоники и физики микроволн . ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://photonics.phys.msu.ru/ -- 10.1 Кб -- 29.03.2016

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>2) - photonics.phys.msu.ru/ )






    






8. http://www.mce.biophys.msu.ru/archive/doc15435/doc.pdf

 ... Mathematical Models In Biology, Ecology And Chemistry O=C-N-H Lн. ... Mathematical Models In Biology, Ecology And Chemistry ON THE NON-PLANATRITY OF O=C-N-H GROUP IN SINGLE AMIDES AND DIPEPTIDES OF L-AMINOACIDS Samchenko A. A., Kondratiev M. S., Kabanov A. V., Komarov V. M. (Russia, Pushchino) By using ab initio MP2 and semi-empirical 3 quantum-chemical calculations we discussed the non-planar structure bistability of O=C-N-H fragment in the form organization of simple amides and dipeptides. ... 




      
[
Текст

] 
 Ссылки http://www.mce.biophys.msu.ru/archive/doc15435/doc.pdf -- 458.7 Кб -- 26.09.2007

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>171) - www.mce.biophys.msu.ru/ )
	http://www.mce.biophys.msu.ru/archive/doc15766/doc.pdf

	http://www.mce.biophys.msu.ru/archive/doc184202/eng.pdf

	http://www.mce.biophys.msu.ru/archive/doc15659/doc.pdf







    






9. Align tool for DNA-protein complexes

. A program for alignment of structures of DNA-protein complexes . Home . Feedback . Help . About . Input PDB code of the first complex: and chain of the protein (optional): . Input PDB code of the second complex: and chain of the protein (optional): . If you get stuck with program input, try example data and click Align! Example data . 2016




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://mouse.genebee.msu.ru/tools/StructAlign.html -- 5.0 Кб -- 03.03.2016

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>21) - mouse.genebee.msu.ru/ )
	ConClus

	StructAlign help







    






10. wLake program homepage

 ... wLake 1.7 . wLake is a tool which allows to identify clusters of a structural water molecules in given superimposed 3D structures. Put your coordinates in PDB format into the text area. Select a distance threshold. Two water molecules from different structures will be concidered as located in the same space point if the distance between centers of oxygen atoms is less than this threshold. ... EACH STRUCTURE INCLUDING ITS WATER MOLECULES MUST BE PRESENTED AS SEPARATE MODEL: EXAMPLE. ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://mouse.belozersky.msu.ru/~evgeniy/cgi-bin/wLake/wLake.php -- 6.8 Кб -- 03.02.2013

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>5022) - mouse.belozersky.msu.ru/ )
	Geometrical core

	S : rm_systems







    






11. http://mccmb.belozersky.msu.ru/2013/abstracts/abstracts/202.pdf

The  database  of  RNA   secondary   structure  elements E.F. Baulin, Institute of Mathematical Problems in Biology, Pushchino, Russia, Higher Schoo l of Economics, Moscow, Russia ...  Russia, Higher Schoo l of Economics, Moscow, Russia, mroytberg@lpm.org.ru We propose a new definition of the loop, which on the  one  hand is a generalization of the definition of Mathews-Turner [1], and on the other hand allows to divide into loops an arbitrary  secondary ... 




      
[
Текст

] 
 Ссылки http://mccmb.belozersky.msu.ru/2013/abstracts/abstracts/202.pdf -- 113.6 Кб -- 03.06.2013

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>341) - mccmb.belozersky.msu.ru/ )
	http://mccmb.belozersky.msu.ru/2015/proceedings/abstracts/91.pdf

	http://mccmb.belozersky.msu.ru/2013/abstracts/abstracts/157.pdf

	http://mccmb.belozersky.msu.ru/2013/abstracts/abstracts/101.pdf







    






12. NPIDB: Home

Home . Database of structures of nucleic acid - protein complexes . ... List of complexes . Pfam families . SCOP families . Interaction classes . ... NPIDB . ... Information on SCOP and Pfam domains detected in protein chains is presented. ... Each family has its own web page with the list of entries that include domains of the family. ... List of SCOP domains occurred in DNA-protein and RNA-protein complexes is organized in tree-like form, according to the SCOP classification. ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://npidb.belozersky.msu.ru/ -- 15.4 Кб -- 09.04.2016

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>14) - npidb.belozersky.msu.ru/ )
	NPIDB: 5DPK structure

	NPIDB: About Us







    






13. Structure/microstructure and their interplay in nanomaterials and layered

 ... education . research . ... Microstructure deeply influences the properties and thus the functionality of a material. In an X-ray diffraction pattern, the microstructure information is usually extracted from the breadth and shape of line profiles. ... Доклад ?Structure/microstructure and their interplay in nanomaterials and layered systems? оказался очень полезным и интересным для ученых, работающих в области неорганического синтеза и физико-химических методов исследования. ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://www.nano.msu.ru/en/research/seminars/prospects/seminar07 -- 12.1 Кб -- 09.04.2016

    
      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://nano.msu.ru/en/research/seminars/prospects/seminar07 -- 12.1 Кб -- 09.04.2016

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>45) - nano.msu.ru/ )






    






14. Protein Structure of HSLU_ECOLI

 ... Основная информация о белке: . Краткое название: HSLU . Длина аминокислотной последовательности: 443 . ... Список идентификаторов белка и гена: . Название гена: HslU . ... Идентификатор записи банка SwissProt: HSLU_ECOLI . ... Страница PDB-структуры 1E94 белка HSLU_ECOLI . Отчеты по белку HSLU . Аминокислотный состав (таблица Excel) . Аминокислотный состав (текстовый отчет) . ... Аминокислотный состав . ... HSLU_ECOLI molecular chaperone and ATPase component of HslUV protease . ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://kodomo.cmm.msu.ru/~agnetta/1E94.html -- 4.5 Кб -- 27.12.2007

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>3716) - kodomo.cmm.msu.ru/ )
	Task 8 (RNA structure)

	Structure quality

	Secondary structure







    






15. SDPsite - Algorithm Format requirements

 ... Algorithm & . Format requirements . ... SDPsite is a tool for identification of protein active and other functional sites, based on spatial clustering of SDPs (specificity-determining positions, described here ) with CPs (conserved positions). ... Mapping predictied positions onto structure and construction of the best cluster . ... The input data of the algorithm are a multiple protein alignment divided into specificity groups . ... is called statistical significance of the set of k* positions . ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://bioinf.fbb.msu.ru/SDPsite/algo.html -- 11.1 Кб -- 27.05.2008

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>139) - bioinf.fbb.msu.ru/ )
	SDPsite - PF07978

	SDPsite - PF01398

	SDPsite - PF01399







    






16. "Nonuniqueness of shockwave structures in real gases: the Mach and/or regular

Nonuniqueness of shockwave structures in real gases: the Mach and/or regular reflection" . G.A. Tarnavsky . A number of nonuniqueness problems for the shockwave structures arising in high-speed flows at interaction of shocks with the Mach and/or regular reflection are considered. ... PostScript (in Russian) (645KB) . PDF (in Russian) (291KB) . PostScript. zip (in Russian) (230KB) . PDF. zip (in Russian) (180KB) . G.A. Tarnavsky e-mail: tarnav@itam.nsc.ru ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://num-meth.srcc.msu.ru/english/zhurnal/tom_2003/v4r128.html -- 2.6 Кб -- 10.10.2003

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>295) - num-meth.srcc.msu.ru/ )
	"Remote computer simulation of shock-wave structures in hypersonic gas flows:

	"Programming using standardized algorithmic structures with massive...

	"Simulation of a molecular structure formation as a result of thermal







    






17. Kernel semid_ds structure

 ... One semid data structure for each set of semaphores in the system. */ struct semid_ds { struct ipc_perm sem_perm; /* permissions .. see ipc.h */ time_t sem_otime; /* last semop time */ time_t sem_ctime; /* last change time */ struct sem *sem_base; /* ptr to first semaphore in array */ struct wait_queue *eventn; struct wait_queue *eventz; struct sem_undo *undo; /* undo requests on this array */ ushort sem_nsems; /* no. of semaphores in array */ }; . ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://itpm.msu.su/LDP/lpg-0.4/node49.html -- 4.4 Кб -- 18.04.1999

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>120) - itpm.msu.su/ )
	Internal and User Data Structures

	Kernel sem structure

	Internal Data Structures







    






18. Сергей Сергеевич Зилитинкевич

 ... Географии мирового хозяйства . ... География" . ... Zilitinkevich, S.S., 1972: On the determination of the height of the Ekman boundary layer. Boundary-Layer Meteorol., 3, 141-145 (160 citations) . Zilitinkevich, S.S., 1975: Comments on "A model of the dynamics of the inversion above a convective boundary layer". ... Boundary-Layer Meteorol., 46, 367-387 (54 citations) . ... Boundary-Layer Meteorol., 81, 325-351 (52 citations) . ... Boundary-Layer Meteorol. 105, 389-409 (36 citations) . ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://www.geogr.msu.ru/structure/Zeneva/teachers/zilitinkevich/ -- 37.1 Кб -- 10.04.2016

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>345) - www.geogr.msu.ru/ )
	journal 'GEOGRAPHY, ENVIRONMENT, SUSTAINABILITY'

	Вестник Московского университета. Серия 5. География







    






19. RNA secondary structure prediction

 ... If there's no significant multiple alignment , including the sequence, that you interest, then the secondary structure is built, using only the energy model (just the potential energy of the system is minimized), but very often such method will give unreliable results. ... It should be mentioned that by default, at alignment case, the RNA secondary structure will be predicted for the first sequence of the alignment. ... It is done through optimizing, not the real, but model energy of the structure. ...




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://www.genebee.msu.ru/services/hlp/rna2-hlp.html -- 9.1 Кб -- 11.10.2001

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>286) - www.genebee.msu.ru/ )
	INTAS :: Global and Local Protein Matching

	Screening of pattern or alignment against PROTEIN databank

	IGLA-3D User Guide







    






20. B I O C A T A L Y S I S - 2007. Structure, functions, applications.

The M.V. Lomonosov Moscow State University is organizing a traditional International Conference "BIOCATALYSIS-2007" in 17-22 June 2007 (preliminary dates were changed). ... Structure, catalytic mechanism and protein engineering of enzymes. ... EURO . ... In view of a limited number of ship cabin passengers, the Organizing Committee is asking to apply for participation at BIOCATALYSIS-2007 Conference, to send the Abstracts and to pay the Registration Fee not later than the deadlines indicated above. ... 




      
[
Сохраненная копия

] 
 Ссылки http://www.enzyme.chem.msu.ru/bc2007/ -- 9.6 Кб -- 01.10.2012

    

Похожие документы



    

Еще в разделе: 
(Показать все результаты (>222) - www.enzyme.chem.msu.ru/ )
	Entrez-PubMed

	PubMed medline query
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